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عامةنظرة
Illuminaعملسيرهذهالمنتجوثائقتوضح TruPath Genome،العملسيرالتاليالمخططويعرض.
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)DNA(النوويالحمضإدخالتوصيات

الجينومي)DNA(النوويالحمضجودة
TruPathعملسيريتطلب Genomeجينومينوويحمضاستخدام)gDNA(جمعأنابيبفيدمأوخلايامنومستخلصمنُقىK2EDTA،
TruPathأداءالفنيةالمذكرةراجع.عينةنوعلكلمناسبطقمباستخدام Genomeمنأوسعمجموعةعلىللاطلاعمتفاوتةوجودةأنواعذاتعيناتمع
)FFPE(بالفورمالينالمثبتالبارافينكتلعيناتمنالمستخلصة)gDNA(الجينوميالنوويالحمضلعيناتمناسباًهذاالعملسيريعدلا.العيناتأنواع
الطريقتينمنأيباستخدام)gDNA(الجينوميالنوويالحمضجودةتقييميمكنك).cfDNA(الخلايامنالخاليالنوويالحمضاستخراجعملياتأو

:التاليتين

Agilentفحص• gDNA ScreenTape—قاعدةكيلو10منالأكبرالأجزاءنسبلتقييمالمنطقةتحليلأداةاستخدم)kb(كحد.قاعدةكيلو60و
بياناتتحقيقالمنخفضةالجودةذاتللعيناتيمكن.كيلوبايز10عنتزيدالتي)DNA(النوويالحمضأجزاءمن50%علىالعينةتحتويأنيجبأدنى،
تحتويعينةاستخدمالتقارب،لبياناتأداءأفضلعلىللحصول.الإضافيةالتقارببياناتمنأدنىحدعنهاينتجولكنقصيرة،قراءاتذاتمقبولةتسلسل
60بينتتراوحالتيالأجزاءمنأكثرأو40%وكيلوبايز،500وكيلوبايز10بينتتراوحالتي)DNA(النوويالحمضأجزاءمنأكثرأو70%على

.كيلوبايز500وكيلوبايز

Agilentطقم• Femto Pulse gDNA165قيمةعلىالعينةتحصلأنيجب—قاعدةكيلوGQNيمكن.قاعدةكيلو10العتبةعند5.0قدرها
بياناتعلىللحصول.الإضافيةالتقارببياناتمنأدنىحدعنهاينتجولكنقصيرة،قراءاتذاتمقبولةتسلسلبياناتتحقيقالمنخفضةالجودةذاتللعينات
.كيلوبايز60حدعندالأقلعلى4.0وكيلوبايز10حدعند7.0عنتقللاGQNبقيمةعينةاستخدمأداءً،الأفضلالقرب

Agilentجهازاستخدامتعليماتعلىللاطلاع TapeStationجهازأوAgilent Femto Pulse،للشركةالإلكترونيالموقعإلىالرجوعيرجى
TruPathتقاربومقاييس)DNA(النوويالحمضجودةولتحسين.المصنعة Genome،الوزنعاليالنوويالحمضاستخراجمجموعةاستخدم
HMW(الجزيئي DNA.(

)gDNA(الجينوميالنوويالحمضكمية
TruPathيوصي Genomeنوويحمضبمدخلات)DNA(الجينوميالنوويالحمضمننانوغرام350تبلغ)gDNA(مسارولكلعينة،لكل.
.التلقائيةالصبغيةالتغطيةعمقتقليليتمقدولكنالتقارب،تغطيةبياناتنانوغرام175إلىتصلالتيالأقلالإدخالعيناتتنتج

العيناتتخزينحالوفي.مئويةدرجات8إلىمئويةدرجة2بينتتراوححرارةدرجةفيأيامثلاثةإلىتصللمدةالدمعيناتبتخزينقمالاستخراج،قبل•
.مئويةدرجة15-إلىمئويةدرجة25-بينتتراوححرارةدرجةفيبالعيناتاحتفظأيام،ثلاثةمنلأكثر

).DNA(النوويللحمضوتذويبتجميددورات10منأكثرإجراءتجنب•

إلىالرجوعيرجى.dsDNAلمجموعةQubitفحصباستخدامQubitالفلوريةمقياسباستخدامعينةلكل)DNA(النوويالحمضتركيزبقياسقم•
.المصنعةللشركةالإلكترونيالموقع

)DNA(النوويالحمضمعالتعامل
HMW(الجزيئيالوزنعاليالنوويالحمضاستخدامحالفي• DNA(،20<لحجمبالماصةالسحبيجعلمماخيوطاً،ويشكللزجاًيكونفقد

.بالماصةالدقيقبالسحبوالسماحالعينةخيوطلكسرالأنبوبمنالسفليالجزءعلىالماصةبرأساضغط.صعباًأمرًاميكرولتر

HMW(الجزيئيالوزنعاليالنوويالحمضمعالدواميالخلطجهازتستخدملا• DNA.(

.القصلتجنبالفوهةواسعةالماصاترؤوساستخدم،)DNA(النوويالحمضخلطعند•
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والمعداتالمستهلكات
TruPathبروتوكوليتطلب Genomeالتاليةوالمعداتالمستهلكات:

NovaSeqكاشفبخرطوشةمقترنة)مسارلكلواحدةعينةلعينتين،(C2تدفقخليةإما• X 1.5B،تدفقخليةأوC8)لكلواحدةعينةعينات،لثماني
NovaSeqكاشفبخرطوشةمقترنة)مسار X 10B.

TruPathكواشف• Genome.

.المستخدميوفرهاالتيالمتنوعةوالمعداتالمستهلكات•

TruPathوكواشفمستهلكات Genome

العينتينذاتالمجموعةمستهلكات
20157406رقمIlluminaكتالوج

التخزينحرارةدرجةالمجموعةمكون

TruPathكواشفمجموعة Genomeمئويةدرجة15-إلىمئويةدرجة25-من

NovaSeqتدفقخلية X Series C2مئويةدرجات8إلىمئويةدرجة2من

NovaSeq X Series 1.5B Lyo Insertمئويةدرجة15-إلىمئويةدرجة25-من

NovaSeqكاشفخرطوشة X Series 1.5B)300مئويةدرجة15-إلىمئويةدرجة25-من)دورة

NovaSeqمكتبةأنبوبشريط X Series 1.5Bالغرفةحرارةدرجة

NovaSeqالمؤقتالتخزينخرطوشة X Seriesالغرفةحرارةدرجة

عيناتالثمانِذاتالمجموعةمستهلكات
20157405رقمIlluminaكتالوج

التخزينحرارةدرجةالمجموعةمكون

TruPathكواشفمجموعة Genomeمئويةدرجة15-إلىمئويةدرجة25-من

NovaSeqتدفقخلية X Series C8مئويةدرجات8إلىمئويةدرجة2من

NovaSeq X Series 10B Lyo Insertمئويةدرجة15-إلىمئويةدرجة25-من

NovaSeqكاشفخرطوشة X Series 10B)300مئويةدرجة15-إلىمئويةدرجة25-من)دورة

NovaSeqمكتبةأنبوبشريط X Series 10B/25Bالغرفةحرارةدرجة

NovaSeqالمؤقتالتخزينخرطوشة X Seriesالغرفةحرارةدرجة

TruPathكواشفمجموعة Genome
20138424رقمIlluminaكتالوج
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التخزينحرارةدرجةالوصفالكاشف

FP1مزيجFlow Cell Prep Mix مئويةدرجة15-إلى25-من1

FT2التدفقخليةFlow Cell Transposome مئويةدرجة15-إلى25-من2

FTBمحلولFC Tagment Bufferمئويةدرجة15-إلى25-من

المستخدميوفرهاالتيالمعدات/المستهلكات
المورِّدالمعدات/المستهلكات

العامالمختبرمُوردِّدقيقمركزيطردجهاز

Qubitالفلورةمقياس 4Thermo Fisher Scientific،رقمكتالوج
Q33238

Qubitمقايسةمجموعة dsDNA،أوHS،أوBRالكميالقياسطريقةعلىبناءًيلي،مماواحد:
HS،Thermoفحص Fisher Scientific،
Q32854أوQ32851رقمكتالوج
BR،Thermoفحص Fisher Scientific،
Q32853أوQ32850رقمكتالوج

العامالمختبرمُوردِّالنوكليزمنخالٍماء

العامالمختبرمُوردِّمل5أو1القناة،أحاديةماصة

العامالمختبرمُوردِّميكرولتر200القناة،أحاديةماصة

العامالمختبرمُوردِّ*ميكرولتر200واسع،ثقبذاتماصةأطراف

العامالمختبرموردميكرولتر20القناة،أحاديةماصة

HMW(الجزيئيالوزنعاليالنوويالحمضمعالتعاملعندواسعةفوهةذاتماصةأطرافباستخداميوُصى* DNA.(تفتيتفيالقياسيةالرؤوستتسببأنيمكنحيث
الفوهة،واسعةالماصاترؤوستوفرعدمحالوفي.المطلوبمنأصغر)DNA(النوويالحمضلحجممواصفاتعلىالحصولإلىيؤديمما،)DNA(النوويالحمض
.الصرف/السحبدوراتتكرارتجنبيجبذلك،ومعالعادية؛الرؤوساستخداميمكن

المعداتوتعُد.المحددةالجودةحدودتلبي)DNA(النوويالحمضعينةأنمنللتأكد)gDNA(الجينوميالنوويالحمضجودةبتقييمبشدةيُوصى
).DNA(النوويالحمضحجملتحديدمناسبةالتاليةوالمستهلكات

المورِّد)اختياري(المعدات/المستهلكات

TapeStationAgilent،رقمكتالوجG2991BAأو
G2992AA

–5067و5366-5067رقمكتالوج،gDNA(Agilent(الجينوميالنوويالحمضتحليل
5365

Femtoنظام PulseAgilent،رقمكتالوجM5330AA

Femtoتحليلطقم Pulse gDNA165قاعدةكيلو)kb(Agilent،رقمكتالوجFP-1002-0275
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البروتوكول
TruPathبروتوكولالقسمهذايصف Genome.

الجودةوتقييم)gDNA(الجينوميالنوويالحمضكميةتقدير
الحمضمخزونباستخدامIlluminaيوصي.dsDNAمجموعةباستخدامQubitالفلوريةمقياسباستخدام)DNA(النوويالحمضكميةبتقديرقم.1

فيبالماصةالسحبوعمليةالجودة،وتقييمللكمية،للغايةدقيقتقديرإجراءلتمكينميكرولتر/نانوغرام100منأقلبتركيز)gDNA(الجينوميالنووي
.نانوغرام350المستهدفةالنهائيةالتحميلمدخلاتتبلغ.البروتوكولمنلاحقةمراحل

Femtoأو)gDNAشريط(TapeStationجهازباستخدامإما)DNA(النوويللحمضالجودةمراقبةبإجراءIlluminaيوصي.2 Pulse
.الجودةمواصفاتعلىللاطلاع2صفحةفي)DNA(النوويالحمضإدخالتوصياتإلىالرجوعيرجى).كيلوبايز165سعةgDNAمجموعة(

Agilentجهازعبر)gDNA(الجينوميالنوويالحمضلمدخلاتالحجممواصفاتتحديد1الشكل TapeStation

التشغيلتخطيط
BaseSpaceتسلسلمركزفيتشغيلعمليةتخطيطكيفيةحولمفصلةتعليماتعلىللحصول Sequence Hubيرجىعينة،ورقةلإعدادأو
TruPathبرنامجمستخدمدليلإلىالرجوع Genome.

.الفهرسةدوراتبتشغيلتقملا.دورة302إجماليتتجاوزلا).151×2(قراءةلكلدورة151بـتشغيلعمليةبإعدادIlluminaتوصي

التسلسلكواشفإذابة
NovaSeqمنتجوثائقإلىالرجوعيرجىالكواشف،إذابةحولمفصلةتعليماتعلىللحصول X Seriesستند .)200027529رقم(الم
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)DNA(النوويالحمضعيناتإعداد
TruPathكواشفبإزالةقم.1 Genomeدقيقة20لمدةالغرفةحرارةدرجةفيلتذوبواتركهاالمجموعة،من.

•FP1)الملصقعلىأزرقشريط(

•FT2)الملصقعلىأحمرشريط(

•FTB)الملصقعلىشفافشريط(

.استخدامهاعدمحالفيالتجميدوحدةإلىالكواشفوأعدِ.ساعات4إلىتصللمدةالثلجعلىالكواشفبتخزينقمالإذابة،بعد.2

لسطحمركزيطردجهازباستخداموجيزةلفترةسريعتدويرعمليةأجرِثممرات،خمسببطءبالماصةواصرفهFTBمنالكاملالحجمبسحبقم.3
.المختبر

بالكامل،تعليقهإعادةمنللتأكدمراتخمسببطءبالماصةواصرفهالسائلبسحبقم.صحيحبشكل)DNA(النوويالحمضمخزونإذابةمنتأكد.4
HMW(الجزيئيالوزنعاليالنوويالحمضوخاصةً DNA.(

.واسعةفوهةذييكونميكرولتر200لحجمماصةطرفباستخداميوصىفقط،التعليقلإعادةبالنسبة

.المكتبةأنبوبشريطغطاءبإزالةقم.5

.الخطوةلهذهواسعةفوهةذاتماصةأطرافتوفيريلزملا:الموضحبالترتيبالمكتبةأنبوبشريطمنواحدةعينةأنبوبإلىعينة،لكليلي،ماأضِف.6

.العينةورقةفيالمخصصالصحيحالمساريطابقالعينةأنبوبأنمنتأكد

الحجمالكاشفالترتيب

الجينوميالنوويالحمضمخزونحجم-ميكرولتر153(متغيرالنوكليزمنخالٍماء1
)gDNA(نانوغرام350بمقدار(

2FTB17ميكرولتر

الجينوميالنوويالحمضمخزون3
)gDNA(350نانوغرام

الجينوميالنوويالحمضمخزونتركيزعلىيعتمد(متغير
)gDNA((

ميكرولتر170:الإجماليالحجم

النوويالحمضمخزونحجمفإنّميكرولتر،/نانوغرام100هو)gDNA(الجينوميالنوويالحمضمخزونتركيزكانإذاالمثال،سبيلعلى
منالخاليالماءحجمسيكون).ميكرولتر/نانوغرام100÷نانوغرام350(ميكرولتر3.5يكونسوفنانوغرام350بمقدار)gDNA(الجينومي
)).gDNA(الجينوميالنوويالحمضمخزونمنميكرولتر3.5-ميكرولتر153(ميكرولتر149.5النوكليز

.ميكرولتر150علىP200الماصةاضبط.7

الجزءخلومنوتأكد.الفقاعاتتكونتجنبمعللخلط،مراتخمسببطءبالماصةواصرفهالسائلبسحبقمعينة،لكلجديدماصةطرفباستخدام.8
.هوائيةفجواتأيمنالسفلي

.P1000طرفتستخدملا.ميكرولتر200سعةواسعثقبذيطرفباستخداميُوصى

.بالأغطيةالمكتبةأنابيبشريطبغلققم.9

NovaSeqمنتجوثائقراجع.الأنابيبقاعفيهوائيةفجواتوجودعدممنوتأكدوجيزةلفترةالأنبوبشريطبتدويرقم]اختياري[.10 X Series
ستند .)200027529رقم(الم

.الأنابيبجميعفيمتسقالحجمأنمنتأكد.11
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.الصحيحموضعهفيالمكتبةأنبوبشريطتثبيتإلىالخفيفالنقرصوتيشير.للأسفلعليهواضغطالكاشفخرطوشةفيالمكتبةأنابيبشريطأدخل.12
.الخرطوشةداخلتماماًمستوٍالمكتبةأنابيبشريطأنمنتأكد

الخرطوشةفيالكواشفتحميل
.10Bو1.5Bخراطيشمنلكلنفسهاهيالتاليةالتعليماتفيالمحددةالكواشفأحجام

NovaSeqمنتجوثائقراجع.FT2أوFP1إضافةبعدالمذابةالكاشفخرطوشةقلبعدميجب X Seriesستند رقم(الم
200027529(.

.الكاشفخرطوشةفيCP2وCP1لموضعيالرقائقيالختمبثقبقمنظيف،ماصةطرفباستخدام.1
.التاليةالصورةفيCP2وCP1موضعَيتمييزيتم

TruPathعملسيرفيCP3موضعيسُتخدملا Genome.

.لخلطهمراتعدةبرفق)الملصقعلىالموجودالأزرقالشريط(FP1اقلب.2

.الخرطوشةفيCP1موضعإلىFP1منمل3لنقلالماصةاستخدم.3
.يستهلكهالاأوFP1أنبوبمحتوياتكاملذلكيستهلكقد.مل3هوالكاملالملءحجم

.لخلطهمراتعدةبرفق)الملصقعلىالموجودالأحمرالشريط(FT2اقلب.4

.الخرطوشةفيCP2موضعإلىFT2منمل2.6لنقلالماصةاستخدم.5
.يستهلكهالاأوFT2أنبوبمحتوياتكاملذلكيستهلكقد.مل2.6هوالكاملالملءحجم

lyoأدخل.6 insertتثبيتإلىالمسموعالنقرصوتيشير.لأسفلواضغطالكاشفخرطوشةفيlyo insertالصحيحموضعهافي.
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NovaSeqمنتجوثائقراجع.القياسيالجهازتحميلإجراءتابع.7 X Seriesستند .)200027529رقم(الم

01الإصدار200065852رقمالمستند

.التشخيصيةالإجراءاتفِييسُتخدملا.فقطالبحثيالاستخداملأغراض

8

Illuminaمنتجوثائق TruPath Genome

https://support-docs.illumina.com/IN/novaseqx.htm


والمراجعالمصادر
الدعمصفحاتمراجعةيُرجى.التاليةوالوثائقالمنتجاتتوافقحولومعلوماتتدريبيةومواردبرامجالإلكترونيIlluminaموقععلىالدعمصفحاتتوفر

.الإصداراتأحدثعلىللحصولباستمرار

الإضافيةالمصادر

الوصفالمصدر

NovaSeqمنتجوثائق X SeriesلاستخدامتقنيةمعلوماتتوفرIllumina NovaSeq X Series.

ستخدمدليل Illuminaالبرنامجم TruPath
Genome

Illuminaبرنامجلاستخدامتقنيةمعلوماتيوفر TruPath Genome.

TruPath GenomeمعأداءSamples of
Varying Type and Quality)أنواعذاتعينات

)متفاوتةجودةودرجات

TruPathمعالعيناتأنواعمنأوسعلمجموعةتقنيةمعلوماتتوفر
Genome.

Illuminaالبياناتورقة TruPath GenomeميزاتحولتقنيةمعلوماتتوفرTruPath Genome.

المراجعةسجل
التغييروصفالتاريخالمستند

200065852رقمالمستند
01الإصدار

مايو
2026

:الإضافةتمت
.DNAالنوويالحمضإدخالجودةتوصياتحولالمعلوماتتوضيح•
).القراءة(Readالـتسلسلبطولتوصيات•
:التحديثتم

.العامةللنظرةالتوضيحيالرسم•
.المستخدميوفرهاالتيبالمستهلكاتقائمة•

200065852رقمالمستند
00الإصدار

فبراير
2026

.المبدئيالإصدار
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